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Συγκρίκθκε το προφίλ των μικροβίων ςε βιοψίεσ από τον τελικό ειλεό αςκενϊν με AS 

πρόςφατθσ ζναρξθσ, με αυτζσ υγειϊν ατόμων, με τθ μζκοδο culture-independent 16S rRNA 

gene sequencing 

 Διαπιςτϊκθκαν σημαντικές διαφορές (P<0,001) κυρίωσ λόγω τθσ αφκονίασ 5 

οικογενειϊν των βακτθριδίων  Lachnospiraceae (P=0.001), Veillonellaceae (P=0.01), 

Prevotellaceae (P=0.004), Porphyromonadaceae (P=0.001) και Bacteroidaceae 

(P=0.001), εκ των οποίων το 1ο και το 4ο ςχετίηονται ζντονα με κολίτιδα και νόςο 

Crohn   

 H μικροβιακι αυτι ςφςταςθ φάνθκε να ςχετίηεται με το ςτάδιο τθσ νόςου 

 Τα ευριματα επιβεβαιϊνουν τθν υπόκεςθ ότι γονίδια που ςχετίηονται με τθν AS 

ενεργοφν, τουλάχιςτον εν μζρει,  μζςω δράςεων ςτθν εντερικι μικροβιακι χλωρίδα  

 

Intestinal dysbiosis in ankylosing spondylitis. Costello ME, Ciccia F, Willner D, Warrington N, Robinson PC, 

Gardiner B, Marshall M, Kenna TJ, Triolo G, Brown MA. Arthritis Rheumatol. 2014 Nov 21. doi: 10.1002/art.38967. 
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